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Professorin für Pharmazeutische Chemie an der Martin-Luther-Universität Halle-Wittenberg 
 
 
Wissenschaftlicher Werdegang 
seit 2019 Leiterin des Center for Structural Mass Spectrometry, Halle (Saale) 
seit 2007 Professorin (W3) für Pharmazeutische Chemie an der Martin-Luther-

Universität Halle-Wittenberg 
2006 Habilitation in Bioanalytischer Chemie an der Universität Leipzig (Thema: 

»Strukturelle und funktionelle Charakterisierung von Proteinen mittels 
massenspektrometrischer Methoden«) 

2001-2006 Leiterin der Nachwuchsgruppe »Protein-Ligand-Wechselwirkung mittels 
Ionen-Cyclotron-Resonanz-Massenspektrometrie« am Biotechnologisch-
Biomedizinischen Zentrum der Universität Leipzig 

2001 Ernennung zur Fachapothekerin für Pharmazeutische Analytik 
2000/2001 Wissenschaftliche Mitarbeiterin (Massenspektrometrie) am Institut für 

Anorganische und Analytische Chemie der Justus-Liebig-Universität Gießen 
und im Proteom-Zentrum der Fakultät für Medizin der Universität Rostock 

1998-2000 Post-Doctoral Fellow an den National Institutes of Health, Bethesda, USA 
1997 Promotion am Institut für Pharmazeutische Chemie der Philipps-Universität 

Marburg (Thema: »Inhaltsstoffe zytotoxisch wirksamer Extrakte aus 
Dasymaschalon sootepense Craib, Anomianthus dulcis (Dun.) Sinclair und 
Ellipeiosis cherrevensis Fries« 

1994-1997 Wissenschaftliche Angestellte am Institut für Pharmazeutische Chemie der 
Philipps-Universität Marburg (BMBF-Verbundprojekt »Erschließung neuer 
molekularer Targets, Rezeptoren, Screeningsysteme und Leitstrukturen für die 
Krebstherapie«) 

1994  Approbation als Apothekerin 
1988-1993 Studium der Pharmazie an der Eberhard-Karls-Universität Tübingen 
 
Forschungsschwerpunkte 
• Strukturelle und funktionelle Charakterisierung von Proteinen 
• Analyse von Protein-Protein und Rezeptor-Arzneistoffwechselwirkung 
• Proteomanalyse 
 
Mitgliedschaften und Funktionen 
seit 2021 Mitglied im Beirat der Deutschen Gesellschaft für Massenspektrometrie 
2019-2023 Sprecherin des DFG-Graduiertenkollegs 2467 »Intrinsisch ungeordnete 

Proteine – Molekulare Prinzipen, zelluläre Funktionen und Krankheiten« 
2017-2020 Vorsitzende der Deutschen Gesellschaft für Massenspektrometrie 
2011-2016 Mitglied im DFG-Ausschuss für Wissenschaftliche Geräte und 

Informationstechnik 
2008-2020 Mitglied des Vorstandes der Deutschen Gesellschaft für Massenspektrometrie 
 
  



Preise und Auszeichnungen 
2022 Preis für Massenspektrometrie in den Biowissenschaften der Deutschen 

Gesellschaft für Massenspektrometrie 
2019 Fresenius-Preis der Gesellschaft Deutscher Chemiker 
2016 Top 50 Women in Analytical Science (The Analytical Scientist) 
2006 Innovationspreis in Medizinisch/Pharmazeutischer Chemie der Gesellschaft 

Deutscher Chemiker Fachgruppe Medizinische Chemie und der Fachgruppe 
Pharmazeutische/Medizinische Chemie der Deutschen Pharmazeutischen 
Gesellschaft 

2004 Mattauch-Herzog-Förderpreis der Deutschen Gesellschaft für 
Massenspektrometrie 

2001 Fellows Award for Research Excellence (FARE) der National Institutes of 
Health, Bethesda, USA 

 
Mitglied in Herausgebergremien 
Frontiers in Chemistry: Section Medicinal/Pharmaceutical Chemistry 
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